
 

 

研究方向： 

赤眼蜂为卵期寄生蜂，是世界性重要天敌昆虫资源，也是迄今应用最广

泛、最成功的生物防治因子。赤眼蜂在农林害虫的防控中起到关键作用，可显

著减少化学农药的使用，是绿色安全农业发展的必然趋势。赤眼蜂已被成功广

泛应用于水稻、玉米、棉花、果蔬、林木等重大农林害虫的防治，取得了显著

的生态和经济效益。 

基于“更好地利用卵期寄生蜂资源”的愿景，以赤眼蜂工厂繁育、田间释

放等中的实际应用需求为导向，开展“赤眼蜂生态基因组学及遗传改良”的相

关工作。长期目标为：1）鉴定赤眼蜂寄生毒力、环境适应等关键因子，用于赤

眼蜂种质资源的遗传改良，最终指导赤眼蜂的大规模繁育和田间释放；2）发掘

并定向改造赤眼蜂来源的新型杀虫基因，以用于抗虫转基因作物的培育和杀虫

微生物的研发。 

 

教育经历： 

2011.09-2016.06 浙江大学 农业昆虫与害虫防治 博士 
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2015.05-2015.10 罗彻斯特大学 访问学生 

2007.09-2011.06 浙江大学 应用生物科学（植物保护方向） 学士 

 

工作经历： 

2019.09 至今  南京农业大学 副教授，硕导 

2018.07-2019.08  浙江大学 博士后 合作导师：叶恭银 

2016.07-2018.07 浙江大学 博士后 合作导师：陈学新 

2017.07-2018.07 罗彻斯特大学 访问学者 合作导师：John H. Werren 

 

承担课题： 

1. 南京农业大学高层次人才引进科研启动项目, 2019/09-2024/09, 在研，主持 

2. 2020 年江苏省“双创博士”，在研，主持 

3. 国家自然科学基金青年科学基金项目，蝶蛹金小蜂 Serpin-1 基因可变剪接

体功能多样性及进化分析，2018/01-2020/12，在研，主持 

4. 博士后科学基金面上项目，蝶蛹金小蜂类核酸内切酶毒液蛋白的功能及其作

用机理，2017/01-2018/12，已结题，主持 

5. 国家自然科学基金重点项目，金小蜂幼虫唾液蛋白功能及其与寄主免疫互作

机理，2019/01-2023/12，在研，参加 
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热烈欢迎广大考生加入我们，有志之士交流合作！ 

（更新至 2021 年 3 月） 


